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W chwili obecnej hodowla roslin znajduje sie na bardzo wysokim po- 
ziomie i uzyskanie jakiegokolwiek postępu w plenności i jakości nowych 
odmian jest niezmiernie trudne. Dlatego hodowca powinien dysponować 
jak najbogatszym źródłem zmienności. W praktyce rolę tę spełniają ban- 
ki genów i kolekcje *). Dla sprawnego ich funkcjonowania niezbędne jest 
właściwe opracowanie i usystematyzowanie informacji genetycznej 
w szerokim sensie. Celem powinno być nie tylko zbieranie, przechowy- 
wanie i udostępnianie nasion odmian, form i linii, ale także jak najdo- 
kładniejsze dane o pochodzeniu, genotypie, poznanych sprzężeniach i in- 
nych, wcześniej przeprowadzonych badaniach. 

U niektórych roślin po wielu latach doświadczeń genetycznych i ho- 
dowlanych nagromadziło się tak dużo materiału, że korzystanie z niego 
bez wspomnianego wyżej uporządkowania stało się prawie niemożliwe 
(przynajmniej bardzo czasochłonne). Wiadomo również, że proste wybie- 
ranie i krzyżowanie między sobą najlepszych odmian nie zawsze jest ra- 
cjonalne. 

Z, drugiej strony nie należy zapominać, że wskutek postępu cywili- 
zacji oraz upraszczania agrotechniki niektóre gatunki (lub niższe jednost- 
ki systematyczne) wypadają z uprawy lub wręcz giną (erozja genetycz- 
na). Ich podtrzymywanie także należy do banków i kolekcji. Rośliny ta- 
kie mogą mieć przez wiele lat znaczenie tylko w badaniach teoretycz- 
nych, by nagle w wyniku zmian koniuktury stać się cennymi formami 
uprawnymi. Tak pojęty cel gromadzenia informacji genetycznej powi- 
nien zapewnić przydatność dla różnych gałęzi nauki. 

Rodzaj Pisum zawsze wzbudzał zainteresowanie zarówno ze względu 
na przydatność do teoretycznych badań jak i wartość rolniczą. Systema- 

—. 

  

*) W literaturze spotyka sie obydwa terminy. Pierwszy w nich dotyczy informacji 
o gatunku pod kątem widzenia genotypu (nie dla wszystkich roślin jest to obecnie 
możliwe). Z pojęciem kolekcji należy łączyć gromadzenie linii i usystematyzowanie 
wg klucza taksonomicznego. Można przyjąć, że kolekcja jest wstępnym etapem 
tworzenia banku genów.
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tyczne prace genetyczne zapoczątkował Lamprecht. Już w roku 1925 za- 

jął się mapowaniem genów, a około 1930 roku przystąpił do gromadzenia 

kolekcji. Dało to początek powstaniu jednego z najbogatszych w świecie 

banków genów. 

W roku 1968 z inicjatywy grupy genetyków grochu (Blixt — Szwecja, 

Gottschalk — RFN, Enken — ZSRR, Marx — USA, Monti — Włochy, 

Sharma — Indie, Snoad — Wielka Brytania) przystąpiono do tworzenia 

międzynarodowego banku genów Pisum. Głównym celem stało się ujed- 

nolicenie zebranej dotychczas informacji oraz zintegrowane plano- 

wanie dalszej pracy. Zdecydowano się jednocześnie na zawiązanie stowa- 

rzyszenia — Pisum Genetics Associacion, oraz publikowanie czasopisma 

The Pisum Newsletter. 

Po przeszło dziesięciu latach międzynarodowej współpracy można 

przyjąć, że najbogatszy materiał, a jednocześnie najbardziej użyteczny 

(zarówno dla teoretycznych badań ewolucyjnych i genetycznych jak i dla 

praktycznej hodowli) zgromadzono w Instytucie Hodowli Roślin Weibull- 

sholm w Szwecji. Przechowywanie i posługiwanie się opracowaną infor- 

macją ze względu na jej objętość stało się tak trudne, że zdecydowano się 

na zastosowanie komputera. Ułatwiło to nie tylko pracę, ale i zwiększyło 

operatywność banku. Ogólny schemat funkcjonowania przedstawia rysu- 

nek 1 (wg Blixt 1976). 

Zmienność w rodzaju Pisum jest reprezentowana przez formy prymi- 

tywne i uprawne. Dalsze uzupełnianie umożliwiają prowadzone prace ge- 

netyczne i hodowlane, które są źródłem nowych rekombinatów, mutacji 

spontanicznych i indukowanych. 

W zależności od przeznaczenia nasiona są magazynowane w dwu od- 

miennych warunkach. Przy tak zwanym przechowywaniu krótkotermino- 

wych (+11 do +15°С, 8 % wolgotności) nasiona odnawiane są co trzy lata 

w ilościach uzależnionych od zapotrzebowania na daną linię. Przechowy- 

wanie długoterminowe przy —18'C zapewnia wysoką siłę kiełkowania 

przez około 20 lat. W szczególnych przypadkach linii z allelem letalnym 

utrzymuje się stan heterozygotyczny. Oczywiście w warunkach tzw. 

deep freeze przechowywane są tylko niewielkie próbki nasion stanowią- 

ce „żelazną rezerwę”. Ze względów bezpieczeństwa (pożar itp). zamrażar- 

ka powinna znajdować się przynajmniej w innym budynku, a najlepiej 

w innej miejscowości. 

Wszystkie linie poddawane są określonym obserwacjom. W połączeniu 

z danymi paszportowymi o pochodzeniu, dawcy formy (ważne przy po- 

równaniach między bankami), ostatnim roku zbioru i ilości przechowywa- 

nych nasion, informacjami literaturowymi (1000 nadbitek dotyczących 

bezpośrednio genetyki grochu i około 6000 abstraków o badaniach nad
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Bank Genów Pisum — system organizacyjnu 
  

  

Materiet : 

Mutacje Rekombinaty,formy Mutacje 
spontaniczne poselekcyjne indukowane 

Oddi Materiat 
| | any genetyczny | 

  
  

  | | 
Uirzymywarie г ргге- Obserwacje: Część eksperymen- 
chowywanie materiału. około 200 genów, talna: 
Uprowa polowa i szklar- około 40 geal Badania mułacyjne, 
niowo, przechowywanie sprzężeń (tp. 
długo - ( krótkoferminowe \ 

Informocja: 
Przechowywanie 
1 operowanie 
(Wang 2200) 

Zastosowanie. 

Hodowla roślin,   

badania genełyczne 
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Tabela 2 

Standardowe obserwacje ilosciowych cech roslin dla linii-kandydatow 

do banku genow 

Lp. Cecha 

1 Wysokość rośliny w cm. 

2 Wysokość do pierwszego kwiatu. 

3 Grubość łodygi pierwszego międzywęźla (pierwszy rzeczywisty liść). 

4 Grubość łodygi w międzywęźlu powyżej pierwszego kwiatu. 

5 Liczba podstawowych rozgałęzień. 

6 Liczba innych rozgałęzień głównej łodygi. 

7 Liczba węzłów do pierwszego kwiatu. 

8 Liczba kwitnących węzłów na głównej łodydze. , 

9 Ogólna liczba kwiatostanów na głównej łodydze. - 

10 Ogólna liczba kwiatów na głównej łodydze. 

11 Początek kwitnienia, liczba dni od siewu. 

12 Koniec kwitnienia, liczba dni od siewu. 

13 Powrót kwitnienia. ia 

14 Liczba strąków na roślinie. 

15 Liczba zalążków w pięciu strąkach. 

16 Liczba nasion w pięciu strąkach. 

17 Ogólna masa nasion w 8. 

18 Zawartość białka ogólnego (Nx6,25). 

19 Wartość DBC (mg pochłoniętego barwnika na 16 mg/N). 

20 Długość listków (pierwsza para liścia na pierwszym kwitnącym węźle).. 

21 Szerokość listków (j.w.). 

22 Długość przylistków (j.w.). 

23 Szerokość przylistków (j.w.). 

24 Liczba listków jednego liścia (j.w.). 

25 Liczba wąsów jednego liścia (j.w.). 

26 Długość kwiatostanu. 

27 Długość kwiatostanu do pierwszego kwiatu. 

28 Długość kwiatostanu do drugiego kwiatu. 

29 Długość strąka. 

30 Szerokość strąka. 

31 Płodność (15/16). 

32 Ogólna liczba nasion. 

33 Masa 1000 nasion w g. 

34 Dojrzałość w liczbie dni od siewu. 

35 Rok zbioru. 

36 Odporność na Peronospora pisi (B. Jónsson). 

37 Wzór zymogramu (J. Przybylska). 

38 Wzór elektroforezy (J. Przybylska). 

39 Określenie głównej łodygi (w szczególnym przypadku zahamowania wzro- 

stu i przejęcia tej funkcji przez boczne łodygi). 
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gatunkiem) oraz dokumentacją fotograficzną — powinno to zadowolić 
możliwie szeroki krąg zainteresowanych. Do najważniejszych należą ob- 
serwacje dotyczące genotypu oraz około 40 cech (tabela 1 i 2). Ostatecz- 
nie zachowany w banku opis genotypu obejmuje tylko te tabele, którymi 
omawiana linia różni się od opracowanego genotypu „typu prymitywne- 
50”. Natomiast pomiary dotyczą nie tylko cech takich jak długość łodygi, 
plon, mtn, ale również zawartość białka, wartość DBC i odporność na 
choroby. Dane o cechach i obserwacje genotypu wzajemnie się uzupeł- 
niają. Korzystnie np. tylko z informacji o cechach jest niewystarczające, 
gdy uwzględnimy chociażby pochodzenie danych dla różnych linii z od- 
miennych lat. 

Niezmiernie istotną częścią banku są prowadzone prace nad dalszym 
uzupełnianiem i poszerzaniem wiedzy o mapie genów i sprzężeniach. Do 
chwili obecnej (wrzesień 1979) znanych jest 349 genów. Zatem groch jest 
wśród roślin wyższych najlepiej poznanym gatunkiem. U innych opubli- 
kowano istnienie następujących ilości genów: kukurydza — 332, pomidor 
—- 214, jęczmień — 197, ryż — 91 (Handbook of Genetics 1974). Wyniki 
badań wielu genetyków uporządkowano według następującego schematu: 

1. Symbol genu. 

Status symbolu. 

Autor cechy i symbolu. 

Lokalizacja w chromosomie. 

Autor lokalizacji. 

Linia lub odmiana będąca typową dla allelu. 

Inne synonimy genu (opublikowane przed ujednoliceniem). 

Sposób dziedziczenia. 

9. Manifestacja genu (krótki opis ekspresji). 

10. Przynależność do określonej grupy mutacji. 

11. Literatura. 

Zgromadzenie tak dużej ilości informacji stało się możliwe dzięki za- 

stosowaniu komputera. Opracowane programy pozwalają na szybkie 

i łatwe z niej korzystanie. Komputer udziela odpowiedzi na każde pyta- 
nie, niezależnie którego fragmentu dotyczy. Może to być alfabetyczny 

spis linii genów, literatury, linii o określonym genotypie lub cechach, pe- 

łen opis linii lub tylko pewnej części. Odpowiedni program daje możli- 

wość prowadzenia obserwacji w polu za pomocą „Frequensor terminal 

445, a następnie automatycznego przekazania do pamięci i zapisania we 

właściwej kolumnie list obserwacyjnych. Można ponadto rozrysować pole 

przed siewem, drukować listy siewne i karty obserwacyjne, zeszyty po- 

lowe, czy też planować krzyżówki. Oczywiście wykonuje się szereg nie- 

zbędnych obliczeń statystycznych. 

Analogicznie do programów genetycznych, dla sprzężeń itp., można 
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z powodzeniem zastosować komputer w pracach hodowlanych. Uprości się 
w ten sposób notowanie obserwacji, obliczenia i porównywanie wartości 
rodzin i rodów na podstawie analiz pojedynków i doświadczeń. Jedno- 
cześnie ułatwione będzie przechowywanie informacji z wielu lat i porów- 
nywanie między latami oraz odtwarzanie rodowodów. 

Kolejnym etapem międzynarodowej unifikacji banków będzie połą- 
czenie informacji zebranej w Szwecji i Polsce. Początkowo zostanie opu- 
blikowany niezależnie aktualny stan posiadania — wykaz linii i ich cha- 
rakterystyka. W międzyczasie dokona się przeglądu i ujednolicenia da- 
nych o liniach występujących w obu miejscach oraz ewentualnej wymia- 
ny brakujących form. Ponadto w SHR Wiatrowo wysiewać się będzie 
dla celów demonstracyjnych linie typowe dla dotychczas poznanych alleli 
(dokumentacja fotograficzna w sezonie jesienno-zimowym). W końcowej 
fazie ustali się jednakowy system obserwacji oraz podział pracy przy dal- 
szym opisie linii, badaniu sprzężeń itp. 

W ten sposób powinna zwiększyć się dostępność banków, a jednocześ- 
nie zabezpieczony zostanie materiał na wiele następnych lat. 

Przedstawione powyżej niektóre aspekty działalności i współpracy 
banków grochu w Weibullsholm i w Wiatrowie są przykładem koopera- 
cji jaka rozwija się w ramach Programu FAO/UNDP dotyczącego rozwo- 

ju hodowli roślin w Polsce. 
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