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Instytut Genetyki Roślin PAN w Poznaniu 

Jednym z ważnych czynników umożliwiających zwiększenie iloś­
ci i jakości plonu jęczmienia Jarego jest poznanie genetycznych 
uwarunkowań cech struktury plonu i zawartości białka oraz dobór 
odpowiednich komponentów do krzyżowań. Metodą umożliwiającą za­
równo uzyskanie informacji genetycznych, Jak i ocenę zdolności 

kombinacyjnej krzyżowanych linii jest krzyżowanie dialleliczne. W 
pracy przedstawiono analizę dziedziczenia wysokości roślin, licz­
by kłosów z rośliny, długości kłosa, masy 1000 ziarn /Y.TZ/, masy 
ziarna z rośliny i zawartości biallta u mieszańców jęczmienia ja­
mego, uzyskanych w wyniku diallelicznego krzyżowania 2 odmian i 

4 rodów wysokobiałkowych. 

MATERIAŁ I METODY 

Materiał do badań stanowiły mieszańce pokolenia F1 uzyskane 
w wyniku skrzyżowania w pełnym układzie diallelicznym dwóch od -

mian Aramir i Diva oraz czterech rodów wysokobiałkowych jęczmie -
nia jarego CJ )614, EP 79, R 567, Hor 2526. Mieszańce oraz fori:o;y 
rodzicielskie badano w doświadczeniu polowym założonym w układzie 
bloków losowanych kompletnych w 4 powtórzeniach. Uzyskane wyniki 
obliczono statystycznie stosując wielozmienną analizę wariancji 
oraz analizę statystyczno-genetyczną tablic diallelicznych według 
Griffinga oraz Dobek i in. [1-J]. 
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T a b e l a 1 
Średnie wartości cech struktury plonu i zawartości białka 

~ 
Jf, 

i u form rodzicielskich i mieszańców F1 jęczmienia 
c; 

ł 
Odmiana Wysoko4ć Liczba Długość MTZ Masa Zawarto4ć i mieszanlec roślin kłosów kłosa ziarna białka 

/cm/ z 1 /cm/ lf!I z rośliny /%/ 
* rośli.t\Y lf!I JJ 
l 

ARAMIR /A/ 77,3 7,0 6,9 38, 1 4,24 10,5 I 10,7 
.-.. 

A X D 76,7 7,4 7,3 41, 7 4,71 
A X 11 76,7 7,7 6, 1 49, 1 5,28 12 ,8 
A X 7 91 t 7 7,2 8,4 42,7 4, 12 12, 7 
A X 5 85,0 6,6 6,9 51 ,o 4,68 12 ,2 
A x 4 88,3 6,o 7,6 41 ,o 4,47 12,6 
D :x: A 79,3 7,3 7,4 39,8 4,57 10,2 

DIVA /D/ 81, 7 7,7 6,8 37,6 4,97 9,5 
D X 11 65,0 8,6 5,9 46,7 5, 12 o, 1 
D X 7 96, 7 6,8 7,9 39,6 3,61 11 ,a 
D X 5 80,7 6,0 6,2 49,7 4,46 12 ,2 
D X 4 ao,o 6,3 7,6 44,J 3,86 12 ,4 
11 x A 76,7 8,6 5,8 49,4 5,50 1),2 
11 X D 67,3 9,3 5,8 48,4 5,57 12, 9 

CJ 3614 /11/ 57,J 7,6 5, 1 46,4 3, 14 14,8 

11 X 7 79,3 7,6 6,6 44,8 4, 10 13,6 
11 X 5 66,0 6,8 5, 1 5J,4 J, 13 13,0 
11 X 4 70,7 6,9 6,0 51,4 4,23 1J,7 
7 X A 92,7 7,3 8,0 J9,9 4,25 13,1 
7 X D 97,7 7,7 7,7 37,9 J,54 lJ,J 
7 X 11 82,J 6,5 6,6 42,2 J,97 12, 7 

EP 79 /7/ 90,0 5,9 7,5 28,5 1,54 14,7 

7 X 5 9 ł ,o 6,0 6,0 38,9 2 ,64 1J ,8 
7 X 4 9J,3 4,6 7,8 31,5 1, 72 15, 1 
5 X A 88,3 7,0 6,3 50,3 4,J7 12 ,6 
5 x D 80,7 7,4 6,2 49,8 4,92 12,J 
5 X 11 66,7 6,7 5 ,o 54, 1 3,09 13,6 
5 X 7 90,0 7,'J 6,5 38,5 2,67 14,8 

R 567 /5/ 6J,O 4,2 5,0 41 ,4 1,53 15,9 

5 X 4 85,0 5 ,8 6,2 43,7 2 ,BO 15,2 
4 X A 90,7 7,6 7,6 39,9 4,93 12 ,8 
A x D 82 ,J 6,4 7,5 46,J J,80 12,2 
4 X 11 66,7 6,2 5, 7 4J,O 4, 18 lJ,9 
4 X 7 99,J 4,6 7,8 33,2 1,74 15,J 
4 X 5 85,3 5,6 6,3 44, 1 2,68 15, 1 

HOR 2526 /4/ 91, 7 4,4 7,J JJ ,2 1 ,67 15,0 
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WYNIKI I DYSKUSJA 

Porównanie mieszańców ze średnią dla form wyjściowych wyka­
zało, że w pokoleniu F1 mieszańce istotnie przewytsza;ey for'fl13 ro­
dzicielskie pod względem MTZ i masy ziarna z rośliny. Zawartość 

białka w ziarnie mieszańców kształtowała się na poziomie średniej 
rodziców /tab. 1/. Analiza wariancji tablic diallelicznych wyka -
zała istotność wariancji GCA i SCA dla wszystkich analizowanych 
cech oraz istotność efektów krzytowania odwrotnego dla liczby kło­
sów z rośliny /tab. 2/. Odmiany Aramir i Diva charakteryzowały 

dodatnie efekty GCA dla cech struktury plonu, a ujemne dla zawar­
tości białka. Wszystkie rody wysokobiałkowe wykaza;ey dodatnie e­
fekty GCA dla zawartości białka a ujemne dla masy ziarna z rośli­
ny, przy czym najkorzystniejszy efekt dla masy ziarna z rośliny 

stwierdzono dla rodu CJ J614, który wykazał równocześnie najwięk­
szą spośród krzytowanych form ogólną zdolność kombinacyjną dla 
MTZ /tab. J/. Porównując oceny parametrów genetycznych oraz stop­
nie dominacji dla analizowanych cech stwierdzono, te u cechy MTZ 

występuje wyraźna przewaga dominacji nad add;ytywnym działaniem ge­
nów /stopień dominacji 1, 16/, natomiast u cecey długości kłosa i 
zawartości białka - przewaga addytywnego działania genów nad do­
minacją /stopień dominacji wynosił odpowiednio 0,47 i 0,51/. 

T a b e l a J 

Ocena efektów ogólnej zdolności kombinacyjnej 

Odmiana, 
ród 

Ara.mir 
Diva 
OJ 3614 
EP 79 
R 567 
Hor 2526 

Se parametru 

Se różnicy 

Wysokość Liczba Długość Masa Zawartość 
roślin kłosów kłosa MTZ ziarna białka 

1 ,92 
-0,65 

-12,14, 
9,69 

-2 ,75 
J,94 

o,67 

1,04 

0,49 
0,64 
0,77 

-0,29 
-0,61 
-1 ,01 

o, 14 

0,22 

0,42 
0,25 

-0,94 
0,68 

0,26 
o, 12 
4,96 

-5,96 
-0,79 J,21 
0,38 -2,59 

0,07 0,49 

0,10 0,76 

z rośliey 

0,84 
0,74 
0,43 

-0,82 
-0,56 
-0,63 

o,oa 
o,r; 

-1, 15 
-1,48 
0,37 
0,66 
o;n 
o,a8 

0,09 

o, 14 
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Współczynniki odziedziczalności w szerokim sensie dla wszyst,.. 
kich badanych oech były wysokie /od 92,:3 do 95,TJ/. Współczynnik 

odziedziczalności w wąskim sensie najniższy był dla MTZ - 66,$ 
oraz dla masy ziarna z rośliny - 68,6%, najwyf.szy zaś dla zawar­
tości białka i długości kłosa odpowiednio 82,:3 i 89,7%. 

U jęczmienia pastewnego wymagany jest zarówno wyaoki plon 
ziarna jak i większa zawartość bial:b. Cechy te są skorelowane u­
jemnie. W omawianym doświadczeniu zależność ta znalazła wyraz nie 
tylko w wartościach tych cech u odmian i mieszańców, ale także w 
ocenach ich zdolności kombinacyjnych. Uzyskane wyniki wykazują 

jednak, te wśród rodów wysokobiałkowych można wyodrębnić fornr:1, 
które charakteryzują się najmniej niekorzystnymi efektami GOA dla 

plonu ziarna i elementów jego struktury; w naszym przypadku ród 
CJ 3614. 
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GENETIC DETEIWINATION OF YIELD STRUCTURE TRAITS 
AND PROTEIN CONTENT IN HYBRIDS OF FERTILE VARIETIES 

WITH HIGH-PROTEIN STRAINS OF BARLEY 

Summ ery 

Diellel ena4'sis of F1 h;ybrids obteined rrom crossing two 
spring harley varieties /Aremir, Diva/ with four high- protein 
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strains /OJ )614, EP 79, Hor 2526, R 567/ is presented in the pa­
per. Yield structure t~eits and the p~otein content in grain dcy 
m.atter were investigated. 

By the respective calculationa significance of variance of 
generał end specific combining ability for all the traits tested 
hes been proved. Complete dominance for 1000 grain weight and par­
tial dominence for plant height end weight of grains per plant es 
well as prevalence of additive action of genes over dominance for 
ear length and protein oontent have been found. 

fEHETR~CKAfI .Ii.ETEPMIDIAIUffl TTPH3HAKOB CTPYKTYPli YPOlKAH 
K CO.llEPJKAHJ.IB. BEJIKA Y I'MBPMlOB B~COKOYPOl.dHlil COP'l'OB 

C BliCOKOBE~KOWW'1 Ail1IDlliWJ. H4MEIDi 

P e a D w e 

B pa6ore npeAcraBJieH nHMnen»HWM &HMH3 reOpKAOB nony-
qesma: OT CKpe~HE&HHa AByx copTOB apoaoro aqMeHHR /Apawxp, l•­
Ba/ C qefHp»MH BHCOKOÓ8HKOBJillłH BHHH.flllK / c~ 3614, EP 79, 
Hor 2526,R 567/. Mccne~oBa.nn npnsHaKK cTpyxTypu ypoxaa, a T&Kze 
COA8pxaaue Oe.naa B cyxoti xacce aepHa. 

Pacqijfw noxaaa.na cy~eCTB6HHOCTA B&pHaH~BK o6~el H cne~K~K­
qecxoK KOKĆHHa~HOHBOM cnoco6HOCTH .ua acex BW6paHHitt npH3H&KOB. 
OOsapyxeRO llO&BlI8HH8 no~HOI AOKBHanHH .ll,JJS Beca 1000 aepex, qa­
C~BqHol AOKHHanBH .us BHCOTH pac~eHHit H seca aepHa C pacTesu:, 
a ~au:e npeo6na~aHK8 aAĄHTKBHoro ~e~OTBHS reHOB HaĄ ĄOMHHanHeł 

)1,1.[R .lf.JlBHH xonooa H coĄepxaaza 6enxa. 


