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Poszukiwanie nowych Zrodel meskiej nieptodnosci
w rodzaju Brassica

Dotychczas w wyniku krzyzowan mi¢dzygatunkowych w obrebie rodzaju Bras-
sica uzyskano rézne Zrodta genowo-cytoplazmatycznej mgskiej nieptodnosci (CMS).
Pearson (1972) w potomstwie mieszafica Brassica nigra z Brassica oleracea uzyta jako
zapylacz otrzymat formy meskonieplodne, ktdre zostaly wykorzystane do produkcji
nasion mieszaficowych kapusty. Hinata i Konno (1979) poprzez krzyzowania mig-
dzygatunkowe wprowadzili genotyp Brassica campestris odm. Yukina do cytoplazmy
Diplotaxis muralis, w wyniku czego otrzymali rosliny me¢skonieptodne. Innym
Zrédtem meskiej nieptodnosci w obrgbie rodzaju Brassica jest mieszaniec pomigdzy
dzikim gatunkiem Brassica oxyrrhina i Brassica campestris jako zapylaczem (Pra-
kash, Chopra 1989).

Nie wszystkie Zrédta CMS otrzymane poprzez krzyzowania oddalone spetniaja
warunki niezbedne dla wykorzystania ich w produkcji nasion mieszancowych. Nie-
mniej zasadne wydaje si¢ poszukiwanie nowych, wartosciowych Zrodet CMS takze
ta droga. Tym bardziej, ze Zadna z dotychczas otrzymanych form CMS u rzepaku,
pochodzacych z réznych Zrédet nie spetnia wszystkich niezbgdnych warunkow dla
bezposredniego wykorzystania do produkcji odmian mieszaficowych, takich jak:
dobra jakosé pod wzglgdem agronomicznym, mozliwo$¢ uzyskania warto$ciowych
form restorujacych i utrzymujacych dana forme¢ megskonieptodna.

Materialy i metodyka

W celu uzyskania mieszaficéw migdzygatunkowych w obrebie rodzaju Brassica
skrzyzowano r¢cznie 16 form B. juncea — odmiany Matopolska, Karanti i RLM oraz
afgaiiskie, indyjskie, japofiskie, birmafiskie, laoskie, nepa Iskie i chinskie formy lokal-
ne z ozimymi liniami podwdjnie ulepszonymi B. napus jako formami ojcowskimi.
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Poprzez kultury zarodkéw in vitro na pozywce Gamborg B (1968) w modyfikacji
Kellera uzyskano pokolenie F, tych mieszaficéw. Obserwacje tego pokolenia i naste-
pnych prowadzono w warunkach szklarniowych. Dla utrzymania linii MS i wysele-
kcjonowania genotypéw dopetniajacych i restorujacych wykonano krzyzowania te-
stowe linii MS z liniami rzepaku podwdjnie ulepszonymi.

Wyniki

W pokoleniu F,, liczacym 49 roslin znaleziono 6 roslin mgskosterylnych (rys. 1).
Dwie z nich pochodza z mieszaficéw migdzygatunkowych pomiedzy B. juncea
(odmiana Malopolska) uzyta jako forma mateczna i B. napus, linia rzepaku 0zZimego
podwdjnie ulepszonego. Cztery pozostate pochodza z mieszaicéw pomiedzy B.
juncea — (birmafiska forma lokalna), takze uzyta jako forma mateczna i B. napus.
Dokonano izolacji kontrolnych i krzyzowania form sterylnych z ozimymi liniami
podwdjnie ulepszonymi B. napus w celu oceny ich zdolnosci do restorowania i
utrzymywania form me¢skosterylnych.

89/90 B. juncea x B.napus "00"
l kultury in vitro zarodkéw

43 rosliny MF
90/91 F, roslin

T 6 roslin MS

lokalna odm. Birmariska

91/92 MS x B. napus
1 25 roslin MF
BC, 29 rolin mieszaficowych —
1 4 rodliny MS
92/93 MS x B. napus
1 e 32 ro§liny MF
BC, 40 roslin mieszaficowych  «——4 rosliny pMF
2 rosliny MS

Rysunek 1. Pochodzenie roslin m¢skonieptodnych
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Pokolenie BC, liczace 29 mieszancow testowych w 1991 r. zostato wysiane w
szklarni i byto przedmiotem obserwacji w roku 1992. W uzyskanej populacji znale-
ziono 4 rosliny w petni mg¢skonieptodne, nie wytwarzajace pytku przez caly okres
kwitnienia. Wszystkie one pochodza z mieszancéw mig¢dzygatunkowych B. juncea
(forma lokalna z Birmy) x B. napus. _

W okresie kwitnienia na wszystkich roslinach wykonano izolacje kontrolne, a
rosliny w petni m¢skonieptodne zapylono pytkiem linii rzepaku ozimego podwdjnie
ulepszonego. Zebrane, a nastgpnie wysiane w szklarni, nasiona dwunastu mieszan-
c6éw testowych daty pokolenie BC, ztozone z 40 roslin.

W czasie kwitnienia wyselekcjonowano z tej populacji dwie rosliny w petni i
cztery czgsciowo meskosterylne (pMS), wytwarzajace niewielka ilos¢ pytku w kon-
cowej fazie kwitnienia, lecz nie wigZace nasion w warunkach petne;j izolacji.

Rosliny MS i pMS skrzyzowano z liniami rzepaku podwojnie ulepszonego dotad
wyselekcjonowanymi jako utrzymujace znalezione formy me¢skosterylne. Do krzyzo-
wai testowych uzyto réwniez nowych linii rzepaku ozimego podwdjnie ulepszonego
w celu selekcji nowych genotypéw dopetniajacych oraz restorujacych.

Podsumowanie

Dla oceny wartosci znalezionego Zrédta meskiej sterylnosci u rzepaku konieczne
jest przeprowadzenie badaf stabilno$ci ekspresji meskiej nieptodnosci w réznych
warunkach $rodowiska, jak réwniez badan histologicznych pylnikéw w celu stwier-
dzenia stadium, w ktérym nast¢gpuje zahamowanie mikrosporogenezy.

Niezbedne jest réwniez wykonanie krzyzéwek z réznymi liniami rzepaku ozime-
go podwdjnie ulepszonego w celu wyselekcjonowania form restorujacych i nowych
form utrzymujacych meska nieptodnosé.
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Search for new sources of male sterility in Brassica genus

Summary

Investigations aimed at searching for new source of male sterility in Brassica
genus. Interspecific crosses were made between different genotype of B. juncea and
B. napus. Male sterile plants were found in F, hybrids between Brassica juncea
originating from Birma and Brassica napus double low winter lines used as pollina-
tors. Search for maitaining as well as fertility restoring genotypes for the discovered
sources of CMS is continued.



