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Chlamydie — drobnoustroje ciagle ewoluujace
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hlamydie to bakterie Gram-dodatnie o ztozonym

cyklu rozwojowym, bytuja wewnatrzkomorko-
wo i wiekszos$¢ z nich posiada potencjat zoonotyczny.
Pod wzgledem taksonomicznym przynaleza do rodziny
Chlamydiaceae. Nalezy podkresli¢, ze ich taksonomia
na przestrzeni lat ulegata licznym zmianom. W 1966 r.
Page (1) wyodrebnil w ramach rodziny Chlamydiaceae
rzad Chlamydiales, a do lat 80. ubieglego wieku zna-
ne byly tylko dwa gatunki chlamydii: C. psittaci i C. tra-
chomatis (1). Nastepnie w latach 80. i 90. opisane zo-
staly dwa nowe gatunki C. pneumoniae i C. pecorum (2,
3). W 1999 r. Everett i wsp. (4) na podstawie tropizmu
do organizmu gospodarza i tkankowego oraz marke-
roéw genetycznych podzielita rodzine Chlamydiaceae na
dwa rodzaje: Chlamydia (C.) i Chlamydophila (Cp.). Rodzaj
Chlamydia stanowily trzy gatunki: C. trachomatis, C. mu-
ridarum i C. suis (4). Natomiast do rodzaju Chlamydophila
przynalezato sze$¢ gatunkow: Cp. abortus, Cp. felis, Cp.
pecorum, Cp. pneumoniae, Cp. psittaci i Cp. caviae (4). Po-
mimo formalnego zaakceptowania zmian wprowadzo-
nych przez Everett caly czas trwaly badania i dysku-
sje na temat zasadnosci istnienia tych dwoch rodzajow.
Ostatecznie w 2011 r. zZaproponowano ponowne ograni-
czenie taksonomii o rodzaj Chlamydophila, a rok pdzniej
wprowadzono zmiane w Bergey’s Manual (5) i aktual-
nie w taksonomii widnieje tylko jeden rodzaj Chlamy-
dia (5). Nie jest to jednak koniec zmian w systematyce
tych mikroorganizméw, poniewaz intensywny roz-
woj biologii molekularnej i coraz wieksza dostepnosé
nowych metod genotypowania, umozliwiajacych ba-
danie struktury nawet catych genoméw, skutkuje od-
krywaniem kolejnych Chlamydia spp.

W ostatnich latach raportowanych jest do$¢ duzo
informacji na temat wystepowania Chlamydia spp.
u ptakéw i gadow, ktére, jak wynika z literatury, sg ich
istotnym rezerwuarem. Szczegélnie duzo nowych da-
nych pojawilo sie w zakresie ptasich Chlamydia spp. Na
szczego6lng uwage zastuguje wprowadzenie przez Sach-
se i wsp. (6) dwoch nowych jednostek taksonomicz-
nych: C. gallinacea oraz C. avium. S3 to gatunki wyka-
zujace tropizm do organizmu ptakéw, pierwszy z nich
wystepuje u drobiu, gtéwnie u kurczat, ale réwniez ka-
czek, indykéw i perliczek. Nie mozna tez wykluczy¢ ich
wystepowania u innych gatunkéw drobiu domowego
(6). Przypadki C. gallinacea raportowane byty juz w kil-
ku panstwach europejskich, w tym réwniez w Polsce,
oraz w Chinach (7, 8, 9). Czesto$¢ jego wystepowa-
nia niejednokrotnie jest wyzsza anizeli w przypadku
C. psittaci, ktéra do niedawna byta uznawana za domi-
nujacy gatunek u drobiu (7, 8). C. gallinacea izolowa-
na jest gtdwnie z wymazow ze steku, kalomoczu oraz
narzadéw wewnetrznych ptakéw. Poczatkowo sadzo-
no, ze jest to tylko komensal w przewodzie pokarmo-
wym ptakéw, nieposiadajacy potencjatu patogennego.
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Jednak w $wietle najnowszych wynikéw badan opubli-
kowanych przez Guo i wsp. (8) mozna uznac, ze posia-
da umiarkowang patogennos¢, gdyz co prawda prze-
wlekle zakazenie u brojleréw powoduje obnizenie ich
przyrostéw masy ciata, ale bez wystepowania innych
objawow (8).

Pierwszy przypadek C. gallinacea u drobiu w Polsce
potwierdzono w czasie badania materiatu archiwal-
nego pobranego od kur w 2010 r. (10). Badania moni-
toringowe drobiu w Polsce prowadzone w latach 2014-
2016 dowiodly, ze gatunkiem dominujacym w stadach
Chlamydiaceae dodatnich jest wtasnie C. gallinacea, kto-
rej obecno$¢ potwierdzono u 73% stad. Jednoczesnie
nie wykazano wystepowania objawéw klinicznych
u ptakéw bedacych siewcami C. gallinacea (7). Odmien-
na sytuacja epidemiologiczna zostala opisana w Bel-
gii, gdzie badania nie wykazaty obecnosci tej chlamy-
dii u drobiu (11). Z kolei w Chinach C. gallinacea uznana
zostala za czynnik wystepujacy endemicznie u kur-
czat (8). Nalezy zwréci¢ uwage, ze szczepy C. gallina-
cea, zar6wno te wystepujace w Chinach, jak i w Pol-
sce, wykazuja duze zréznicowanie genotypowe, jest
jednak jeszcze zbyt mato badan w tym zakresie, aby
wyodrebni¢ w ramach tego gatunku genotypy (7, 8).
Jak sie okazuje, wystepowanie C. gallinacea nie ogra-
nicza sie tylko do ptakéw, pierwszy przypadek u by-
dla stwierdzony zostat w Chinach (12). Badania drobiu
w Polsce wskazuja, ze oprécz C. gallinacea wystepuje
roéwniez C. psittaci, ale notowana jest znacznie rzadziej.
Te same badania wykazaly tez wystepowanie C. abor-
tus, ktora dotychczas nie byta notowana u ptakéw ho-
dowlanych i do tej pory uznawana byta za gatunek ty-
powy dla ssakow (7).

Drugim nowym gatunkiem chlamydii wystepuja-
cym u ptakéw jest C. avium, ktéra notowana jest u go-
lebi oraz papugowatych, nie mozna tez wykluczy¢
jej obecnosci u innych gatunkéw ptakéw (6). Bada-
nia monitoringowe ptakéw dziko zyjacych w Polsce
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wykazaly, ze wystepowanie tego gatunku jest spo-
radyczne i stwierdzony zostat tylko jeden przypadek
siewstwa do katu u kaczki krzyz6éwki. Co ciekawe, nie
stwierdzono wystepowania C. avium u gotebi (13), pod-
czas gdy dane z innych panstw europejskich wskazuja
na jej wystepowanie u ptakéw z rodziny Columbidae
(6). Jak wynika z danych literaturowych, C. avium po-
siada potencjal patogenny, notowano bowiem objawy
ze strony ukladu oddechowego i/lub biegunki u papu-
gowatych bedacych jej siewcami (6). Siewstwo chlamy-
dii u papugowatych jest problemem powszechnie zna-
nym. Do niedawna uwazano, ze chlamydioza u papug
wywolywana jest jedynie przez C. psittaci.

Prowadzone w ostatnim czasie badania w Krajowym
Laboratorium Referencyjnym Panstwowego Instytutu
Weterynaryjnego — Paristwowego Instytutu Badawczego
w Putawach wykazaly, ze siewstwo C. psittaci wystepuje
u réznych gatunkow papug ozdobnych (dane nieopu-
blikowane). Wystepowanie C. psittaci u papug w Polsce
potwierdzajg tez badania przeprowadzone we wcze-
$niejszych latach przez Piaseckiego i wsp. (14), ktorzy
raportowali prewalencje C. psittaci u papug z hodow-
li prywatnych i sklepéw zoologicznych na poziomie
10,3%. Z kolei brak jest danych wskazujacych na wy-
stepowanie C. avium u papugowatych w Polsce. Nalezy
jednak pamietad, ze badania w tym zakresie sg bar-
dzo ograniczone, dlatego tez nie mozna tego wyklu-
czy¢. Biorac pod uwage potencjat zoonotyczny C. psitta-
ci, wskazane jest, aby hodowcy, a zwlaszcza whasciciele
ptakéw ozdobnych prezentowanych podczas wystaw,
okresowo wykonywali ich badania na obecnos¢ chla-
mydii. Wskazane jest rdwniez przeprowadzanie ba-
dan ptakoéw przed wprowadzeniem ich do hodowli,
a zwlaszcza nimf, u ktérych do$¢ czesto stwierdza sie
siewstwo C. psittaci.

W obrebie tzw. avian Chlamydia spp. zidentyfiko-
wana zostala jeszcze jedna jednostka taksonomiczna,
ktéra z uwagi na brak izolatu posiada na razie status
candidatus C. ibidis (15). Material genetyczny tego ga-
tunku zostat wykryty w prébkach pobranych od ibisa
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czczonego we Francji. Jak dotad nie potwierdzono jego
wystepowania w innych krajach.

W dostepnej literaturze na przestrzeni ostatnich lat
pojawialy sie doniesienia na temat wystepowania aty-
powych C. psittaci lub szczepéw posrednich pomiedzy
C. psittaci i C. abortus (16, 17, 18). Na podstawie podzia-
tu taksonomicznego stworzonego przez Everett i wsp.
(4) uznaje sie, ze C. abortus to gatunek wyraznie odse-
parowany od C. psittaci. Zgodnie z obowigzujacym po-
dzialem taksonomicznym C. abortus kolonizuje tozy-
ska ssakow i jest przyczyna poronien lub ostabienia
noworodkow gléwnie u owiec, kdz, a znacznie rzadziej
stwierdzana jest u bydta, $win czy koni, podczas gdy
C. psittaci wystepuje gtéwnie u ptakow. Jako pierwsza
o zmiane definicji C. abortus wnioskowata Pannekoek
(19), ktéra sugerowala, ze C. abortus to nie tylko szcze-
py pochodzace od ssakéw i nalezy definicje tego ga-
tunku dodatkowo rozszerzy¢ o izolaty od ptakéw, ktére
definiowane sg jako atypical C. psittaci. Bazowala ona
wowczas jednak tylko na wynikach badan DNA, a brak
rzeczywistego izolatu uniemozliwiat przeprowadzenie
bardziej szczegétowych badan potwierdzajacych ich
faktyczne istnienie. Dopiero wyniki badan z wykorzy-
staniem izolatéw bakteryjnych uzyskanych od ptakow
dzikich opublikowane przez Szymanska-Czerwinska
i wsp. (13) potwierdzity stuszno$¢ wczesniej formu-
towanej hipotezy i ostatecznie poswiadczyly istnie-
nie szczepéw atypowych tzw. avian C. abortus, ktére
mozna uznaé za ,emerging agent” u ptakéw nie tyl-
ko dziko zyjacych, ale rowniez hodowlanych. Pozycja
filogenetyczna avian C. abortus zostala przedstawiona
na rycinie 1. Jak wynika z danych (niepublikowanych)
niemieckiego laboratorium referencyjnego w Jenie
(Niemcy), avian Chlamydia abortus stwierdzony zo-
stal réwniez u kaczek w Turyngii. Nalezy podkreslic,
ze nie stwierdzono obecnosci tego gatunku chlamydii
u ptakow hodowlanych w Polsce, ale nie mozna tego
faktu wykluczy¢. Aktualnie w Krajowym Laboratorium
Referencyjnym ds. Chlamydiozy w Polsce trwaja pra-
ce nad okres$leniem struktury petlnego genomu avian
C. abortus, ktory reprezentowany jest przez trzy geno-
typy: G1, G2 oraz 1V, co umozliwi w przysztosci doko-
nanie kolejnych zmian w taksonomii.

Jak wiadomo, bakterie z rodzaju chlamydia posia-
daja potencjat zoonotyczny. Przypadki zakazen nie-
ktérymi gatunkami, np. C. abortus czy C. psittaci, byty
niejednokrotnie opisywane w literaturze. Dlatego tez
wraz z pojawianiem sie ich nowych gatunkow formu-
lowane sa hipotezy o ich zagrozeniu dla czltowieka.
W przypadku C. gallinacea nie mozna wykluczy¢ poten-
cjatu zoonotycznego, poniewaz we Francji wérdd pra-
cownikow rzezni, do ktdrej trafiaty ptaki bedgce siew-
cami C. gallinacea, wystapity jednoczesnie przypadki
atypowego zapalenia ptuc (20). Niemniej jednak po-
twierdzenie tego faktu wymaga dalszych badan w tym
zakresie. Panstwowy Zaklad Higieny — Narodowy In-
stytut Zdrowia Publicznego w latach 2000-2011 rapor-
towat tylko 19 przypadkow zakazen C. psittaci u ludzi
w Polsce. Chociaz w ostatnich latach w naszym kraju
nie notowano zakazen u ludzi, to nie mozna wyklu-
czy¢, ze wiele z nich nie jest wlasciwie zdiagnozowa-
nych i nie s3 w zwigzku z tym raportowane. Dlate-
go tez mozna zaktada¢, ze dane te nie odzwierciedlaja
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faktycznej sytuacji epidemiologicznej w tym zakresie
w naszym kraju.

W ostatnim czasie pojawily sie liczne nowe donie-
sienia na temat wystepowania Chlamydia spp. u ga-
déw. Pierwszy przypadek wystepowania chlamydiozy
u gadéw odnotowano w 1944 r. u wschodniej jaszczur-
ki ptotowej (Sceloporus undulatus; 21). Od tego czasu ra-
portowano tez przypadki siewstwa np. u pytonéw, boa
psioglowego, zmii nosorogiej, kameleondw, krokody-
li oraz z6twi nalezacych do rodziny Testudinidae (22,
23, 24, 25, 26). Gatunkiem najczesSciej stwierdzanym
u gadow jest C. pneumoniae, ale wraz z rozwojem tech-
nik genotypowania wykrywane sa nowe, dotychczas
niezidentyfikowane gatunki. Ostatnio opisano kolej-
ne dwie jednostki ze statusem candidatus: C. sanzinia
oraz C. corallus, ktérych materiat genetyczny stwier-
dzono w materiale biologicznym pobranym od wezy
klatkowych (27, 28).

Badania z6twi, zar6wno tych bytujacych w srodo-
wisku naturalnym, jak réwniez pochodzacych z ho-
dowli prywatnych lub ogrodéw zoologicznych, pro-
wadzone przez Panstwowy Instytut Weterynaryjny
- Panstwowy Instytut Badawczy w Putawach, wyka-
zaly obecnos¢ dwoch genetycznie odmiennych Chla-
mydia spp. Jeden z nich to gatunek blisko spokrewnio-
ny z C. pneumoniae, natomiast drugi to zupelnie nowy,
dotychczas nieopisany i wykazujacy w pewnym stop-
niu podobienstwo filogenetyczne do C. pecorum (29).
Nalezy podkreslié, ze liczba egzotycznych gadéw im-
portowanych do Polski w ostatnich latach zdecydowa-
nie wzrosla. Jednoczesnie znaczna ich czes$¢ z czasem
trafia na wolnos¢ i staje sie inwazyjnymi gatunkami
(IAS), ktore oprocz zagrozenia dla ekosystemu, moga
stanowi¢ zagrozenie dla zdrowia publicznego m.in.
z uwagi na siewstwo groznych patogendw takich jak
np. Chlamydia spp. Egzotyczne gady importowane do
Polski bardzo czesto s z czasem wypuszczane przez
nieodpowiedzialnych hodowcéw do zbiornikéw wod-
nych (jezior, rzek) bedacych jednoczes$nie miejscem re-
kreacji dla czlowieka. Doskonatym przyktadem IAS jest
np. z6tw czerwonolicy (Trachemys scripta elegans), kt6-
ry oprocz tego, ze w ekosystemie stat sie zagrozeniem
dla krajowego gatunku z6twia btotnego (Emys orbicu-
laris), jest jednoczesnie rezerwuarem Chlamydia spp.

Objawy kliniczne w przypadku wystapienia chlamy-
diozy zardwno u zwierzat, jak i cztowieka nie s3 pa-
tognomoniczne, dlatego kluczowym elementem jest
diagnostyka laboratoryjna. Ztotym standardem w dia-
gnostyce chlamydiozy s3a badania przy zastosowaniu
techniki PCR, szczegdlnie przydatna w tym zakre-
sie jest metoda real-time PCR. Materiatem do badan
w przypadku zwierzat s probki katowe, a w przypad-
ku ptakéw wymazy ze steku. U zwierzat padtych ba-
daniu poddaje sie wycinki z ich narzagdéw wewnetrz-
nych. Nalezy pamietac, ze Chlamydia spp. sa wrazliwe
na dziatanie czynnikéw srodowiskowych, dlatego tez
jezeli pobrany materiat ma postuzy¢ do izolacji bakte-
rii na zarodkach kurzych lub w linii komérkowej, ko-
nieczne jest jego pobranie na specjalne podloze trans-
portowe, a probke nalezy przechowywac¢ w warunkach
chtodniczych i dostarczy¢ do laboratorium w ciagu
72 godzin od momentu pobrania. U zwierzat gospodar-
skich, takich jak bydto, mate przezuwacze czy swinie,
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istnieje mozliwo$¢ wykonania badan serologicznych
na obecno$¢ przeciwciat anty-Chlamydia spp. w suro-
wicy. Z kolei w przypadku poronienia materiatem do
badan moga by¢ wycinki lozyska lub narzadéw we-
wnetrznych od poronionych ptodéw.

Z uwagi na fakt, ze chlamydie to patogeny bytujace
wewnatrzkomodrkowo, ich leczenie nie jest latwe i wy-
maga zastosowania antybiotykow, np. tetracyklin. Nie
ma mozliwosci zabezpieczenia zwierzat poprzez sto-
sowanie szczepien ochronnych, poniewaz do tej pory
nikt nie opracowal skutecznej szczepionki.
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