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Badaniami nad wyréwnaniem genetycznym w stadach zamknietych
zajmowalo sie wielu autorow (3, 4, 5, 6, 7, 9, 10, 12, 13). Stwierdzili oni,
ze stosujgc okreslony system kojarzen, mozna odpowiednio wplywa¢ na
strukture genetyczng w stadzie.

Metoda doboru, przyjeta ogélnie w polskiej hodowli zarodowej kur,
zaklada unikanie kojarzen krewniaczych. Spokrewnienie pomiedzy koja-
rzonymi w mysl tych zalozen ptakami, nie powinno przekracza¢ 1 ,562%.

Autorzy niniejszego opracowania przebadali ksztaltowanie sie wspol-
czynnika spokrewnienia, jako miary genetycznego wyréwnania w sta-
dzie zamknietym od szeregu pokolen.

MATERIAL I METODA

Badaniami objeto material zarodowy kur rasy Zielononézka w stadzie
POHZ Jodlownik (woj. krakowskie). Obliczenia dotyczyly danych zebra-
nych w ciggu 8 pokolen. Stan ilosciowy badanego materialu w poszcze-
gbélnych latach (pokolenia) podano w tab. 1.

Tabela 1
Liczebno$é badanego poglowia kur rasy Zielonondzka w stadzie zarodowym
POHZ Jodlownik w ciggu 8 pokolen

Liczebno$¢ pozostawio- Srednia liczebno$é pozosta-

Poko- Liczba Liczba Skrlffr::: nego w stadzie potom- wionego w stadzie potom-
lenie ojcow matek — stwa stwa po 1 ojcu
39 d ¥ 3% o) g
I 6 97 16,2 84 6 78 140 1,0 13,0
11 6 116 19,3 64 7 57 10,7 1,2 9,5
111 7 106 15,0 80 10 70 11,4 1,4 10,0
v 10 101 10,1 95 12 83 9,5 1,2 8,3
v 12 120 12,0 155 15 140 12,9 1,3 117
VI 17 172 10,1 164 16 148 9,6 0,9 8,7
VII 17 188 11,1 166 14 152 9,8 0,8 8,9

VIII 17 215 12,6 — — — — _ _




42 S. WEZYK, B. ROZYCKA

Doptyw obcej krwi do stada jodlownickiego zostal zamkniety defini-
tywnie w 1959 r.

Obliczenia wspdtczynnikéw spokrewnienia pomiedzy kogutami —
ojcami, kurami — matkami kojarzonymi parami, $rednie spokrewnienie
potomstwa pozostawionego do dalszej hodowli oraz oczekiwane wspoél-
czynniki inbredu potomstwa oparto o wzory Wrighta (11).

WYNIKI I OMOWIENIE

Najlepszym wykladnikiem genetycznego podobienstwa populacji,
w przypadku gdy nieznane sg genotypy osobnikéw, jak podaje Lush (8),
jest wspotczynnik spokrewnienia. Ksztaltowanie sie tego parametru mie-
dzy ojcami, matkami i rodzicami oraz oczekiwany inbred potomstwa
obliczony dla kazdego pokolenia podano w tab. 2.

Tabela 2

Ksztaltowanie si¢ wspélczynnikéw spokrewnienia miedzy ojcami (Rs), matkami (Rp),

rodzicami (Rsp) i oczekiwany inbred potomstwa (Fx) obliczony w odniesieniu
do kazdego pokolenia

Pokolenie

rok Rg R Rsp Fy
1
1959 4,17 3,47 0,0 0,0
11
~ 1960 3,78 7,38 6,63 3,46
111
1961 5,68 9,59 3,87 1,93
v
T 1962 3,20 11,00 6,34 3,17
A"
1963 3,20 12,12 4,43 2,22
VI
1964 2,81 15,63 5,65 2,81
VII
T 1965 1,34 15,56 4,56 2,29
VIII
1966 1,15 15,65 , 0,25 0,12

e

Ogolnie daje sie zaobserwowaé¢ wzrost spokrewnienia pomiedzy mat-
kami. Stopien spokrewnienia utrzymuje sie na stalym poziomie od
VI pokolenia, tj. od czasu, gdy liczbe stadek zwiekszono do 17. Zrozu-
miale jest, Zze wzrost tego parametru wigze sie takie ze zmniejszeniem
liczby kur w stadku. Zwiekszenie liczby stadek spowodowalto obnizenie
spokrewnienia miedzy kogutami — ojcami. Fakt ten spowodowal réw-
niez zmniejszenie spokrewnienia miedzy rodzicami, co w efekcie obnizylo
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oczekiwany inbred potomstwa. Przy takiej liczbie kogutow, jaka byla
uzyta do kojarzen w stadzie jodtownickim, nie nalezalo sig spodziewac
duzego wzrostu inbredu, tym bardziej, ze przy doborze stosowano okres-

lone przepisami ograniczenia (Rsp 1, 6).

Pokolenie

n n
gjcow(s) matek (0)
6 97

116

105

101

120

172

Rys. 1. Schemat kojarzen w stadzie kur Zielonon6zek w POHZ Jodlownik

Na rys. 1 przedstawiono schemat systemow kojarzen w poszczegol-
nych pokoleniach. Jak z niego wynika, wspolczynnik spokrewnienia,
pozostawionego do hodowli potomstwa, nieznacznie cho¢ stale wzrasta
od 28,6% w I pokoleniu, do 37,5% w VII pokoleniu. Analogicznie, jak
wykazano juz w tab. 2, wzrasta spokrewnienie miedzy matkami. Spo-
krewnienie potomstwa uzaleznione jest od liczby pozostawionych po
kazdym stadku grup pelnego rodzenstwa i liczebnosci tych grup.

Wyniki uzyskane w pracy, koresponduja z danymi obliczonymi przez
Baczkowska i wspoélpr. (1, 2). Poréwnujgc podane przez autorke dla stada
jodtownickiego wspoétczynniki odziedziczalnosci takich cech jak nie$nosc
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500-dniowa, wiosenny ciezar jaj i ciezar ciala w 20 tygodniu zycia, oka-
zuje sie, ze parametry te sg wyzsze dla rocznika 1961/1962 niz dla na-
stepnego pokolenia. Moze to wskazywaé¢ na zmniejszenie sie zmiennosci
genetycznej w stadzie, a tym samym ograniczenie mozliwoseci selek-
cyjnych.

Obnizenie wydajnosci w zakresie badanych cech uzytkowych, obser-
wowane na przestrzeni badanych pokolen moze sugerowaé, ze zamknie-
cie stada nastgpilo w momencie dlan niekorzystnym. Nie wykluczone,
ze w 1959 r. oparto hodowle na osobnikach, ktérych genotypy nie przed-
stawialy pozgdanej wartosci.

WNIOSKI
W oparciu o uzyskane wyniki mozna wyciggnaé nastepujgce wnioski:

1. Oszacowane wspolczynniki spokrewnienia 8 pokolen kur rasy Zie-
lononézka w POHZ Jodlownik w obrebie ojcow i rodzicow sa niewielkie
i wykazu]q tendencje malejgca, natomiast nieznacznie, ale stale wzrasta
spokrewnienie matek.

2. Oczekiwane zinbredowanie potomstwa jest uzaleznione od liczby
uzytych do kojarzen kogutéw i zmniejsza sie z pokolenia na pokolenie.

3. Srednie spokrewnienie potomstwa pozostawionego do dalszej ho-
dowli wzrasta z pokolenia na pokolenie.

STRESZCZENIE

Wyréwnanie genetyczne w 8 pokoleniach zamknietego stada kur Zielononézek
oszacowano Ww oparciu o wspolczynniki spokrewienia liczone metodag Wrighta.
Oszacowane spokrewnienie dla kogutéw — ojcé6w (w I pokoleniu 4,17; w VIII — 1,15)
i rodzicow (w II — 6,63; w VIII — 0,25) okazalo sie niewielkie i malato z pokolenia
na pokolenie. Systematycznie wzrastalo spokrewnienie matek (od 3,47 w I pokoleniu
do 15,55 w VIII). Oczekiwane zinbredowanie potomstwa bylo niewielkie i tez male-
Jace w czasie (od 3,46 do 0,12). Spokrewnienie potomstwa, pozostawionego do dalszej
hodowli, wzrosto w ciggu 8 pokolen z 28,6 do 37,5. Zwiekszajgce sie systematycznie
genetyczne podobienstwo wyselekcjonowanego potomstwa ogranicza mozliwosci se-
lekeyjne, co moze wplyna¢ na ksztaltowanie sie wielkosci postepu hodowlanego
w cechach uzytkowych w badanym stadzie.
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Cranucaas Bewacux, Bapbapa Pyacuyxa

VUCCJIEIOBAHUME T'’EHETUYECKUX OJHOPOIJHOCTU B BAMKHYTOM
CTAJE IIOJBCKUX KYPOIIATYATBIX KVYP

Pe3wmMme

B mieMeHHOM cTaje MOJLCKMX KyporaTdaThblX Kyp, 3aMKHYTOM CBbIllle 8 reHe-
panmit, IIpOBOAMJIMCE MCCJIeIOBAHMSA HaJl OIpEeAeJIeHMeM YPOBHS I€HeTUYEeCKOI'o CXOn-
cTBA.

YpoBeHD - FeHETUYECKOI0 CXOJICTBa OLIEHMBAaeTCsA Ha OCHOBaAHMM KO03(hDuUIMEeHTOB
poacTBeHHOCTM Paitra. s Kamaoil reHepauuy BbIYMCIEHbI K03 UIIMEHTh! poA-
CTBEHHOCTM IJIA TNEeTYXOB — OTLOB, AJA Kypul] — MaTepei, poauTeJiei, OCTaBJIeH-
HbIX [AJA JaJbHeMIero pa3BelleHMd, a TaKike oOoxXujpaemble KO3(PDUIIMEHThI WMH-
opuauHra noroMmctBa. OleHeHHble KO3 MOUILIMEHTbI POACTBEHHOCTM IJIA OTLIOB (B 1-011
redepauuu 4,17; B 8-om resepaumn 1,15) u pogurenen (or 6,63 B 2-o11 go 0,25 B 8-0m1)
OKazanucb HeOOJBbIUMMM M YMEHbLUAJMChL C KaxXJoi reHepaumernr. CucreMmaTmdecKkit
pocjia POACTBEHHOCTL Marepen (ot 3,47 B 1-oi1 reHepaumm pno 1555 B 8-0i1).

OxugaeMblit MHOPUMAMHI IIOTOMCTBa OBbIJI HEOOJBLILION, a TaKiXKe CO BpPEeMEHeM
yMmeHbluanca (or 3,46 mo 0,12). PogcTBEHHOCTh ITIOTOMCTBA, OCTAaBJIEHHOIO AJA Jalib-
HeMIlllero pasBefeHuA BO3pocja B TedeHue 8 reHepauum ot 28,6 no 37,5. Cucrema-
TUYECKM BoO3pacTamwlliee CXOACTBO NOAOOPAaHHOIO IIOTOMCTBa OrPaHUMYMBAET BO3MOXK-
HOCTM CeJIEKLIMM, YTO MOIKET BJIMATHL Ha YPOBEHb YCIIELIHOCTM IIJIEMEHHOIO pa3Bée-
IeHUA.,

Stanistaw Wezyk, Barbara Rézycka

INVESTIGATION ON THE GENETIC RESEMBLANCE IN THE GREENLEG
PARTRIDGE PEDIGREE FLOCK

Summary

In the Partridge Greenlegs pedigree flock, which has been closed for 8 ge-
nerations and belonging to POHZ Jodlownik, there were performed investigations
on defining the level of the genetic resemblance of these birds.

The level of the genetic resemblance was estimated on the basis of the Wright’s
coefficient relationship. For each generation, an estimated coefficient relationship
for sires, dames, parents and progeny, which was residual for further breeding, as
well as an expected in breeding coefficient for the progeny were obtained.
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The evaluated relationship coefficient for sires was 4.17 in the I generation
and 1.15 in the VIII generation while the coefficient for the parents were 6.63 in
the II generation and 0.25 in the VIII generation. These coefficients appeared small
for the I generation and the coefficients decreased systematically from 3.47 in the
I generation to 15.55 in the VIII. The expected inbreeding of the progeny was
small from begining and decreased during each consecutive generation from 3.45
to 0.12.

The relationship of the progeny, which was residual for further breeding,
increased in the course of the 8 generation from 28.6 to 37.5.

The level of the genetic resemblance increase, systematically limited the selec-
tion possibilities and it could have influenced the magnitude of the genetic gain
of the productive characters in the tested flock.



